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Η νέα πρόκληση στην κλινική πρακτική και την έρευνα σχετίζεται πλέον άµεσα µε την πολυπλοκότητα και τον όγκο των
βιοϊατρικών δεδοµένων. Αυτό οφείλεται κατά κύριο λόγο στις σηµαντικές εξελίξεις που σηµειώθηκαν τα τελευταία χρόνια
τόσο στις τεχνικές µέτρησης βιοϊατρικών δεδοµένων µεγάλης κλίµακας όσο και στην ταχεία ανάπτυξη της Πληροφορι-
κής στο χώρο της υγείας. Το εύρος των δεδοµένων που πρέπει να επεξεργαστούν συµπεριλαµβάνει πληροφορίες από το
φάκελο των ασθενών και τα διάφορα βιοϊατρικά σήµατα (όπως το ηλεκτροκαρδιογράφηµα) µέχρι τα χαρακτηριστικά των
γονιδίων και των πρωτεϊνών. Κοινό στοιχείο όλων είναι η υψηλή διάσταση των δεδοµένων σε συνδυασµό µε το µικρό πλή-
θος των δειγµάτων. Για παράδειγµα, το σύνολο των δεδοµένων που προκύπτει από την εφαρµογή των µικροσυστοιχιών
DNAπεριέχει το πολύµερικές εκατοντάδες δείγµατα, µε κάθε δείγµα όµως να έχει πάνωαπό 50000 χαρακτηριστικές τιµές.
Το πρόβληµα αυτό µπορεί να αντιµετωπιστεί αποδοτικά µε τη χρήση κατάλληλων τεχνικών µηχανικής µάθησης, χωρι-
στά σε κάθε σύνολο δεδοµένων. Ειδικότερα, θα παρουσιαστούν µεθοδολογίες που στηρίζονται σε ευρέως διαδεδοµένες
τεχνικές όπως είναι τα τεχνητά νευρωνικά δίκτυα, τα κρυµµένα µοντέλα Markov, οι αλγόριθµοι εξόρυξης δεδοµένων και
οι γενετικοί αλγόριθµοι. Οι µεθοδολογίες αυτές έχουν εφαρµοστεί επιτυχώς σε προβλήµατα που αφορούν τη διάγνωση
των ασθενών, την ανάλυση των µικροσυστοιχιών, την ταξινόµηση των πρωτεϊνών και τη µελέτη της αλληλεπίδρασης του
DNA. Σε κάθε περίπτωση θα αναφερθούν τα βασικά πλεονεκτήµατα της εκάστοτε τεχνικής ενώ θα συζητηθούν και οι
εγγενείς περιορισµοί των επιµέρους προβληµάτων.
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